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Streszczenie

Pectobacterium parmentieri (wczesniej opisywane jako wirulentne Pectobacterium
carotovorum subsp. carotovorum |lub Pectobacterium wasabiae) to fitopatogenne,
pektynolityczne bakterie, klasyfikowane do rodziny Pectobacteriaceae. Szczepy P. parmentieri
to Gram ujemne nekrotrofy, niszczgce sktadniki Scian komdrkowych roslin dzieki aktywnosci
enzymow takich jak: pektynazy, celulazy i proteazy wydzielane przez systemy sekrecyjne typu
[ lub typu Il

Bakterie z rodzaju Pectobacterium zaliczono do dziesieciu najwazniejszych bakteryjnych
patogendéw roslin, podkreslajgc ich znaczacy wptyw na straty nie tylko w sektorze produkgcji
ziemniakow, ale takze, w uprawie innych waznych ze wzgledéw gospodarczych roslinach
uprawnych tj. roslinach dwulisciennych z 11 rzeddw i 16 rodzin i roslinach jednolisciennych z
6 rzedéw z 11 rodzin.

Jakkolwiek bakterie z gatunku P. parmentieri powodujg objawy chorobowe na roslinach
uprawnych w wielu krajach Europy, Oceanii i Ameryki Pdtnocnej, do tej pory nie
przeprowadzono kompleksowych badan nad strukturg populacji, réznorodnoscia biologiczng,
strukturg genomu i charakterystyka pan-genomu P. parmentieri.

Prezentowana rozprawa doktorska przedstawia szczegdtowa analize tego gatunku
koncentrujacg sie na charakterystyce fenotypowej i genomowej szczepédw P. parmentieri
izolowanych z plantacji nasiennych ziemniaka w Polsce.

W publikacjach wchodzacych w skfad rozprawy doktorskiej podjeto badania w kilku
kierunkach. W wyniku monitorowania bakterii pektynolitycznych w Polsce stwierdzono, iz P.
parmentieri jest drugim najczesciej identyfikowanym fitopatogenem na plantacjach
nasiennych ziemniaka — stanowi okoto 27% populacji bakterii pektynolitycznych. Nastepnie,
przeprowadzono kompleksowg charakterystyke fenotypows i genotypowa ok. 90 izolatow
srodowiskowych P. parmentieri.

Uzyskano sekwencje genomowe 12 szczepdw (10 izolowanych w Polsce i 2 izolowanych w
Belgii) a w kolejnym etapie opracowano i zwalidowano procedure sktadania de novo genoméw
tego gatunku. Na podstawie analizy 12 de novo ztozonych genomow szczepdw P. parmentieri
oraz 3 genomow szczepow referencyjnych izolowanych w Finlandii, USA i Francji, wykazano
obecnos$é duzej liczby mobilnych elementdw genetycznych, wysoka plastycznosé genomu oraz
scharakteryzowano pangenom P. parmentieri.

Uzyskane wyniki dostarczyly wiedzy na temat zmiennosci w obrebie patogenomu, ktoéra
warunkuje rdznice w obrebie cech fenotypowych istotnych dla powodzenia infekcji.
Reasumujgc przedstawiona w ramach rozprawy doktorskiej poréwnawcza analiza fenotypowa
i genomowa bakterii z gatunku P. parmentieri wskazuje na wysokg plastycznosc tego gatunku
wptywajgcg na zdolnos¢ do adaptacji i wywotywania objawdw chorobowych na roslinach w
roznych strefach klimatycznych.



