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Recenzja rozprawy doktorskiej Pani mgr Natalii Sary Oledrzynskiej

pt. ,Rewizja taksonomiczna kompleksu Brachycorythis (Orchidaceae)”

Recenzowana praca doktorska Pani mgr Natalii Sary Oledrzyniskiej zostata wykonana
w Katedrze Taksonomii Roslin i Ochrony Przyrody na Wydziale Biologii Uniwersytetu
Gdanskiego pod kierunkiem prof. UG dr hab. Joanny Mytnik. Rozprawa dotyczy wainego
i szeroko dyskutowanego problemu ochrony réznorodnosci biologicznej na $wiecie. Wiedza
o zréznicowaniu biologicznym jest nadal niewystarczajgca, a jednym ze stabiej poznanych,
pod wzgledem florystycznym i taksonomicznym, kontynentow jest Afryka. Praca skupia sie
na kompleksie Brachycorythis, nalezacym do waznej ewolucyjnie rodziny storczykowatych
(Orchidaceae).

Rozprawa napisana jest w jezyku angielskim. Tytut pracy jest zgodny z jej zawartoscia,
chod¢ zakres pracy w rzeczywistosci jest nieco szerszy od sprecyzowanego tematu. Réznice
te nalezy zaakceptowaé, gdyz dodatkowe elementy s3 bardzo s$cisle powigzane
z problematyka pracy. Struktura podziatu tresci w pracy jest prawidtowa. Rozprawa skfada
sie z 8. gtéwnych, numerowanych rozdziatéw (,Introduction”, ,The research object”, ,The
history of classification”, ,Materials and methods”, ,Taxonomic treatment”, ,Molecular
clock analysis”, ,Ecological niche modelling”, ,Conclusions”) oraz 4 nienumerowanych
(,References”, ,Index of the collectors”, ,Index of scientific names”, ,Appendixes”),
poprzedzonych ,Podziekowaniami”, ,Streszczeniem” w jezyku polskim oraz ,Abstract”-em.
Cato$¢ pracy liczy 207 stron, z czego 37 stron stanowia 2 indeksy (,Index of the collectors”
i ,Index of scientific names”) i 2 zatgczniki (,List of GenBank accession numbers of sequences

used in phylogenetic analysis” i ,List of specimens and localities used in the ENM analysis”).
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Czeé¢ ilustracyjna sktgda sie z 104 rycin i 4 tabel. Rozprawa opatrzona jest liczacg 91 pozycji
tylko obcojezyczng (gtéwnie anglojezyczna) literatura.

Rozdziaty wstepne {,Introduction”, ,The research object” i ,The history
of classification”) $wietnie wprowadzajg nas w tematyke pracy. S3 one dobrze
przygotowane. Bardzo krétki rozdziat , Introduction” ukazujacy wazne zadania taksonomii
alfa w ochronie réinorodnosci biologicznej zakoriczony jest celem pracy, ktérym jest
przeprowadzenie petnej rewizji taksonomicznej kompleksu Brachycorythis. Kolejny rozdziat
,The research object” przedstawia nam obiekt badan Doktorantki — kompleks
Brachycorythis. Znajdziemy tu szczegétowy opis morfologiczny badanych taksonéw, ich
biologie, rozmieszczenie na $wiecie (Afryka z Madagaskarem i Azja) oraz uwarunkowanie
siedliskowe. Autorka w sposéb wtasciwy scharakteryzowata badany kompleks. Istotnym
rozdziatem, bez ktdérego zadna praca taksonomiczna nie powinna by¢ przygotowana, jest
,The history of classification”, z ktérego dowiadujemy sie, ze obiekt badan zostat
udostepniony nauce w 1838 r. przez Lindley-a, a jego catosciowe rewizje zostaty
przygotowane dos¢ dawno temu przez Schlechter-a w 1921 r. oraz Summerhayes-a w 1955 r.
Materiaty do rewizji taksonomicznej tej grupy przedstawit tez prof. Dariusz L. Szlachetko
wraz ze wspoétpracownikami w 2006 r.

Z rozdziatu ,Materials and methods” dowiadujemy sie, ze Autorka zrewidowata
ok. 1000 okazéw zielnikowych z 10 S$wiatowych herbaridow. Préby do badar pobierano
wg standardowej, wtasciwej dla takich badan metody. Czedci badanych kwiatow zostaty
zmierzone, narysowane i szczegétowo opisane. Gromadzono takze wszystkie informacje
o czeéciach wegetatywnych, siedliskach, rozmieszczeniu, itp. Nazwy taksondw, skroty
nazwisk, akronimy podano wg ogdlnie stosowanych zrédet. Analize zegara molekularnego
taksonow z podgrupy Orchidinae oparto na markerach jagdrowym ITS i plastydowych matK,
astosowne sekwencje DNA pobrano z GenBank (100 prébek). Przy opracowaniu
zgromadzonego materiatu zastosowane liczne programy (pakiet oprogramowania BEAST).

Przy modelowaniu nisz ekologicznych zastosowano metode maksymalnej entropii (jednak
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nie do korica ja tlumaczac, por. rozdz. 4.3). W analizach wykorzystano 19 zmiennych
bioklimatycznych, zwigzanych gféwnie z temperaturg i opadami. Analizy przeprowadzono
w programie MaxEnt, do opracowania kartograficznego wykorzystano program ArcGlIS.
Taksony wykorzystane w analizach reprezentujg prawie wszystkie rodzaje badanej grupy
(z kazdego rodzaju analizowano trzy lub cztery gatunki), z braku odpowiedniej liczby
osobnikéw pominieto rodzaje Silvorchis i Thulinia.

Najwiekszg objetosciowo i najwazniejszych czescig pracy jest rozdziat , Taxonomic
treatment”, ktéry liczy ponad 120 stron. Rozdziat ten podzielony jest na wiele
podrozdziatéw, wg wtasciwego dla prac taksonomicznych schematu. Autorka wiozyta duzo
pracy w jego przygotowanie. Wnosi on niezaprzeczalny wktad w poznanie kompleksu
Brachycorythis, jest jego znakomitg rewizjg taksonomiczng, wykonang wg najlepszych
standardéw. Na poczatku rozdziatu umieszczony jest klucz do 7 badanych rodzajow
(Phyllomphax, Thulinia, Gyaladenia, Afrorchis, Brachycorythis, Schwartzkopffia i Silvorchis),
a dalej przy kazdym z rodzajéow podano klucz do oznaczania gatunkéw, opis taksonomiczny,
morfologiczny oraz informacje o rozmieszczeniu na $wiecie. Podobnie jak w przypadku
rodzajéw, dla kazdego z 44 analizowanych gatunkéw przygotowano ten sam typ danych:
szczegétowy opis taksonomiczny, morfologiczny, biologie i ekologie gatunku (w tym
preferencje siedliskowe) oraz informacje o rozmieszczeniu. Jesli istnieje wewngtrzne
zréznicowanie gatunku to réwniez zestawiono te informacje. W rozdziale znajdujg sie
44 oryginalne mapy i 46 rycin obrazujacych najwazniejsze (kluczowe) elementy korony
(czasem cate kwiaty) badanych taksonéw. Mapy rozmieszczenia gatunkéw sg autorskie
i wyrysowane na podstawie przebadanych materiatéw. Ryciny czeséci kwiatéw zostaty
perfekcyjnie narysowane przez Autorke lub (rzadziej) przerysowane przez Nig z innych prac.
W rozdziale przedstawiono 7 nowych kombinacji taksonomicznych (autorskich, wraz z prof.
D. L. Szlachetka), z tego 4 sg w randze gatunkéw (Phyllomphax neglecta, Phyllomphax

menglianensis, Afrorchis congoensis, Afrorchis paucifolia), jedna podgatunku (Phyllomphax
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acuta ssp. obovalis) i 2 w randze odmiany (Schwartzkopffia pumilio var. lastii,
Schwartzkopffia pumilio var. buettneriana).

Poza klasycznymi dla prac taksonomicznych rozdziatami, Autorka dodata tez nowe,
tematycznie $cisle zwigzane z praca, rozdziaty. Sg to ,Molecular clock analysis” i ,Ecological
niche modelling”. Rozdziat dotyczacy zegara molekularnego zawiera zaréwno dane uzyskane
przez Autorke na podstawie analiz na materiale pobranym z 100 prébek zaczerpnigtych
z GenBank, jak réwniez elementy pochodzace z innych prac. Rozdziat ma po czesci charakter
dyskusji. Zegar molekularny to jedna z najnowszych metod dotyczaca szacowania chronologii
rozdzielania sie poszczegdlnych linii ewolucyjnych. Porédwnanie sekwencji DNA umozliwia
rekonstrukcje relacji pomiedzy réinymi gatunkami. Pozwala tez na ustalenie historii
ewolucyjnej w dawnych skalach czasowych. Autorka przeprowadzita analize filogenetyczng
z rekonstrukcjg czasu dywergencji nie tylko dla kompleksu Brachycorythis, ale szerzej dla
plemienia Orchidinae do ktérego zaliczany jest wspomniany kompleks. Analizy oparte
na markerach jadrowym ITS i plastydowych matK sg w duzej mierze zbiezne. Najmtodsza
grupg sg klady A i B w obrebie Orchidinae s.str. oraz rodzaj Brachycorythis i Schizochilus
(widoczny tylko w analizie matK). Dywersyfikacja w obrebie kompleksu Brachycorythis
rozpoczeta sie 13,9 min lat temu, a wyniki analiz wskazujg na parafiltetyczny charakter
taksonu, z ktérego najmfodsze sg gatunki wystepujgce w Azji. Dalsze wnioskowanie
filogenetyczne wymaga jednak kolejnych badan. Pisze o tym juz sama Autorka w pracy,
ze potrzeba jest wiecej danych, wiecej analiz, aby moina gruntowniej odnies¢ sie
do chronologii rozdzielania sie poszczegdlnych linii ewolucyjnych kompleksu Brachycorythis.

Rozdziat ,Ecological niche modelling” prezentuje modele ukazujgce potencjalne
wspétczesne rozmieszczenie oraz podczas maksimum ostatniego zlodowacenia (LGM),
a takze podobienstwo nisz. Najwieksza réinorodnos¢ gatunkowg w obrebie kompleksu
Brachycorythis notuje sie w tropikalnej Afryce subsaharyjskiej. Zasiegi niektérych gatunkow
obejmujg potudniowg Afryke, Madagaskar czy Azje (od potudniowych Chin po Jawe, Indie

i Tajwan). Autorka przedstawita i przeanalizowata zmienne bioklimatyczne majgce wptyw
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na rozmieszczenie badanych taksondéw (zestawita je w tabeli 2). Do gtéwnych czynnikéw
naleza opady roczne (biol2), opady w najcieplejszym i najzimniejszym kwartale (biol8
i biol9). W kolejnych podrozdziatach Autorka szczegdtowo analizuje potencjalne
rozmieszczenie 16 gatunkdw z 5 badanych rodzajéw z kompleksu Brachycorythis:
Phyllomphax, Gyaladenia, Afrorchis, Brachycorythis i Schwartzkopffia. Dla kazdego gatunku
podata mapy potencjalnego rozmieszczenia oraz stosowny komentarz. Szczegétowe analizy
wykazaly istnienie potencjalnych siedlisk, w ktérych mogtyby wystepowac gatunki
z kompleksu Brachycorythis, a z ktérych nie byty dotychczas notowane. Czynnikami
ograniczajagcymi rozprzestrzenianie sie gatunkéw na kontynencie afrykanskim sg Wielkie
Rowy Afrykarnskie, a w zdobyciu Madagaskaru czynnikiem ograniczajgcym dla gatunkow
afrykanskich jest Kanat Mozambicki. Wiekszos¢ gatunkéw (poza afrykanskimi Afrorchis
sceptrum i Brachycorythis buchananii oraz azjatyckim Phyllomphax galeandra) ma
wspotczesnie szerszy zasieg niz w trakcie maksimum ostatniego zlodowacenia. Hipoteza
Reischa i in. (2003) o reliktowym statusie niektérych taksonéw o ograniczonym
rozmieszczeniu w trakcie maksimum ostatniego zlodowacenia nie zostata potwierdzona
przez Autorke. Analizy podobieristwa nisz ekologicznych dla 16 badanych gatunkéw
potwierdzajg wyniki Pornona i in. (2007), ze moga by¢ one czynnikiem ograniczajgcym
ewolucjg taksondw ze wzgledu na swa zbieznos¢. Autorka wykazata najwigksze
podobieristwo w obrebie badanych taksonéw miedzy Brachycorythis pubescens i B.
pleistophylla. Najmniejsze podobieristwo natomiast wykazano dla taksonéw z rodzaju
Phyllomphax wystepujacymi na kontynentach afrykanskim i azjatyckim. Wynika to za pewne

z ich rozmieszczenia na dwdch kontynentach.
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W trakcie lektury pracy doktorskiej nasunety mi sie nastepujace uwagi:

1. Tytut rozprawy informuje, ze mamy do czynienia z pracg taksonomiczng (,,Rewizja
taksonomiczna kompleksu Brachycorythis (Orchidaceae)”. Praca ma jednak szerszy charakter
i obejmuje takze inne analizy (zegar molekularny, modelowanie nisz ekologicznych). Czy nie
powinno to by¢ ujete w tytule?

2. Na koricu rozdziatu ,Introduction” znajdziemy krétka informacje o gtéwnym celu
pracy. Czy sg tez cele poboczne? Szczegdétowe? Bioragc pod uwage ogromne osiggniecie
Autorki (rewizje taksonomiczng, zegar molékularny czy modele potencjalnego
wspodtczesnego rozmieszczenia) uwazam zapis celu za zbyt ubogi. Nie jest to tylko ,full
taxonomic revision”.

3. Pewnym mankamentem rozprawy jest brak rozdziatu ,Discussion”. Elementy
takiego rozdziatu znajdziemy w pozostatych czesciach pracy, gtéwnie ,Molecular clock
analysis” i ,Ecological niche modelling”. Przeniesienie dyskusyjnych czesci tych rozdziatéw
i potgczenie ich z ,,Conclusions” datoby pracy dodatkowg nowa jakos$¢ i umozliwito krytyczne
spojrzenie na osiggniete przez Doktorantke wyniki.

4. , The maximum iterations were set to 10000, while the convergence threshold was
set to 0.00001.” (str. 18) — to zdanie nie jest wtasciwie objasnione. Dlaczego iteracja byta
ustawiona na 10000, a konwergencja na 0.00001? Metodyczna cze$¢ (rozdz. 4.3.) jest
pewnym skrétem myslowym Autorki i nie uzasadnia metodycznych wybordéw.

5. W rozdziale ,Ecological niche modelling” brak pewnych statystyk i map. Przydatyby
sie, np. analiza poréwnawcza zmian powierzchni nisz miedzy LGM a wspétczesnoscig (mapa
i statystyka); prezentacja na wykresie pudetkowym istotnosci zmiennych bioklimatycznych.

6. Streszczenie, str. 5: ,szczegétowe opisy cech morfologicznych zaréwno czesci
wegetatywnych, jak i kwiatowych oraz generatywnych”. Czy cechy kwiatowe sg generatywne
czy wegetatywne?

7. Streszczenie, str. 5: Co to jest tzw. dobry gatunek?
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Konkluzja

Podane powyzej uwagi nie wptywajg na mojg pozytywna ocene pracy doktorskiej mgr
Natalii Sary Oledrzynskiej. Jest to dobrze przygotowana i wykonana monografia
taksonomiczna, wzbogacona o dodatkowe rozdziaty (,Molecular clock analysis”, ,,Ecological
niche modelling”), mocno osadzona w literaturze przedmiotu. Wyniki pracy sg znaczace dla
poznania zréznicowania i taksonomii kompleksu Brachycorythis.

Podsumowujgc stwierdzam, ze przedstawiona do recenzji rozprawa doktorska Pani
mgr Natalii Sary Oledrzynskiej spetnia wszystkie warunki okreslone w art. 13 ust. 1, Ustawy
z dnia 14 marca 2003 r. o stopniach naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule
w zakresie sztuki (Dz. U. z 2017 r., poz. 1789 z pdzn. zm.). W zwigzku z tym wnosze do Rady
Wydziatu Biologii Uniwersytetu Gdanskiego o dopuszczenie Pani mgr Natalii Sary

Oledrzynskiej do dalszych etapdw przewodu doktorskiego.

Poznan, 20.11.2020 r. prof. UAM dr hab. Zbigniew Celka
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