Streszczenie

Rak trzonu macicy obejmuje grupe nowotwordw wywodzgcych sie z endometrium,
charakteryzujagcych sie odrebng patogeneza, przebiegiem choroby i odpowiedziag na leczenie.
Tradycyjna klasyfikacja oparta jest na cechach klinicznych lub histopatologicznych. Obserwacje
ostatnich dziesieciu lat pokazuja, ze rak endometrium stanowi biologicznie, klinicznie, morfologicznie
i genetycznie niejednorodng grupe guzéw. Tradycyjne klasyfikacje nie uwzgledniajg do korica tej
réznorodnosci i, cho¢ czesto majg wtasciwosci prognostyczne, nie sy w stanie przewidzie¢ odpowiedzi
na leczenie. Zasadniczym celem niniejszej pracy doktorskiej bylo poszukiwanie markeréw
molekularnych o znaczeniu diagnostycznym, prognostycznym i predykcyjnym w raku trzonu macicy
przy wykorzystaniu szeregu technik molekularnych. Projekt zaktadat kompleksowg analize markeréw,
ktére mogtyby: lepiej réznicowaé raka trzonu macicy, korelowa¢ z charakterystykg kliniczng i
patologiczng oraz czasem przezycia chorych, a takze pozwoli¢ na optymalizacje leczenia chorych.
Szczegbtowe zamierzenia badawcze objety: oznaczenie liczby kopii 10 gendéw (TOP2A, ERBB1, ERBB2,
ERBB3, ERBB4, MYC, CCND1, PI3K, RAD21, ESR1) metoda ilosciowego PCR (gPCR); oznaczenie
poziomu ekspresji gendw MGB1, RAD21, RUNX1, CD133, SNAIL, SLUG metoda qPCR poprzedzona
odwrotng transkrypcja (RT-gPCR); oznaczenie poziomu ekspresji panelu 14 biatek (ESR1, PGR, ERBB1,
ERBB2, ERBB3, ERBB4, PIK3CA, ufosforyfylowanego AKT1, MYC, TOP2A, CDKN2A, TP53, RAD21,
RUNX1) metodg barwienia immunohistochemicznego (IHC). tacznie w pracy doktorskiej zostato
zbadanych 30 markeréw o potencjalnym znaczeniu w raku trzonu macicy. Wszystkie wyniki poddano
szczegdtowej analizie statystycznej uwzgledniajgcej dane kliniczno-patologiczne i czas przezycia
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