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Recenzja w postepowaniu habilitacyjnym

o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego w
dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych w dyscyplinie
biotechnologia

Pani doktor nauk biologicznych Magdzie Rybickiej-Misiejko

Podstawg sporzadzenia niniejszej recenzji jest uchwata Rady
Dyscypliny  Biotechnologia ~ Uniwersytetu  Gdanskiego
powotujgca mnie na recenzenta w postepowaniu habilitacyjnym.
Recenzje opracowatam zgodnie z przepisami ustawy z dnia 20
lipca 2018 1. — Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (t.j. Dz.U.
z 2023 r. poz. 742 z p6zn. zm.). Ocena dorobku naukowego dr
hab. Magdy Rybickiej-Misiejko zostata przygotowana w $wietle
art. 219 tej ustawy, okreslajacej warunki nadania stopnia
doktora habilitowanego, a takze innych przepiséw regulujacych
przebieg postgpowania habilitacyjnego.

Podstawe opracowania recenzji stanowila dokumentacja
przedstawiona przez Kandydatke, obejmujaca m.in. wniosek
habilitacyjny wraz z autoreferatem, wykaz dorobku naukowego
1 publikacji, informacje o realizowanych projektach
badawczych, dziatalnosci dydaktycznej i organizacyjnej oraz
wymagane oSwiadczenia wspétautoréw. Dokumenty te zostaly
przekazane przez Podmiot Habilitujagcy (pismo Rady
Dyscypliny z dnia 7 stycznia 2026 r.) w formie elektronicznej.

Podstawe postepowania habilitacyjnego  stanowi  cykl
powigzanych tematycznie publikacji zatytulowany
»ldentyfikacja czynnikéw wirusowych oraz genetycznych
uwarunkowan gospodarza w kontekscie przebiegu i leczenia
przewleklego wirusowego zapalenia watroby typu B>,
obejmujacy  osiem  publikacji  opublikowanych  w
mig¢dzynarodowych czasopismach naukowych. Prace te dotycza
molekularnych ~ uwarunkowan  przebiegu  przewleklego
zakazenia wirusem zapalenia watroby typu B oraz identyfikacji
czynnikow genetycznych gospodarza wplywajacych na
progresje choroby i odpowiedz na leczenie.
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Sylwetka naukowa Habilitantki

Dr Magda Rybicka-Misiejko jest absolwentka kierunku biotechnologia na Miedzyuczelnianym
Wydziale Biotechnologii Uniwersytetu Gdanskiego i Gdanskiego Uniwersytetu Medycznego.
Stopiefi magistra uzyskata w 2009 roku, realizujac prace magisterskg dotyczacg odpowiedzi
gospodarza na obecno$¢ bakterii z rodzaju Helicobacter w watrobie pacjentéw z przewlektymi
chorobami watroby.

Stopien doktora nauk biologicznych uzyskata w 2015 roku, na tym samym wydziale, na
podstawie rozprawy po$wigconej analizie wptywu zmiennosci genetycznej wirusa zapalenia
watroby typu B (HBV) na przebieg terapii przeciwwirusowej. Tematyka ta wyznaczyta gtowny
kierunek jej dalszych zainteresowan badawczych.

Po wuzyskaniu stopnia doktora kontynuowala dziatalno§¢ naukowa w strukturach
Migdzyuczelnianego Wydzialu Biotechnologii UG i GUMed, poczatkowo jako pracownik
naukowy (post-doc), nastepnie jako pracownik naukowo-techniczny, a od 2021 roku jest
zatrudniona na stanowisku adiunkta naukowo-dydaktycznego w Zaktadzie Fotobiologii i
Diagnostyki Molekularne;j.

Zainteresowania badawcze Habilitantki koncentrujg si¢ przede wszystkim na molekularnych
aspektach zakazenia wirusem zapalenia watroby typu B (HBV), ze szczegdlnym
uwzglednieniem zmienno$ci genetycznej wirusa, interakcji patogen—gospodarz oraz wptywu
czynnikéw genetycznych gospodarza na przebieg przewleklego zakazenia i skutecznosé terapii
przeciwwirusowej. W prowadzonych badaniach wykorzystuje ona nowoczesne metody biologii
molekularnej, analizy genetycznej oraz diagnostyki molekularnej, w tym techniki spektrometrii
mas stosowane w analizie polimorfizméw genetycznych.

W dorobku naukowym Habilitantki widoczna jest wyrazna konsekwencja tematyczna oraz
stopniowe poszerzanie zakresu badan o zagadnienia zwigzane z diagnostykg wirusologiczna,
analiza biomarkerow choréb watroby oraz zastosowaniem metod wysokoprzepustowych w
badaniach molekularnych.

Habilitantka zdobywata doswiadczenie badawcze réwniez poza macierzysta jednostka. W
szczegolnosci odbyla staz naukowy w grupie prof. Michaela Nassala, w Laboratorium Biologii
Molekularnej II Katedry Choréb Wewnetrznych Uniwersyteckiego Centrum Medycznego we
Fryburgu Bryzgowijskim, gdzie prowadzita badania nad mechanizmami replikacji wirusa HBV
oraz powstawaniem formy cccDNA. Kolejne doswiadczenie zdobyta podczas stazu w Pracowni
Badan w Medycynie Narzadowej (Core Facility Organ Specific Medicine Laboratory), Katedry
i Kliniki Chirurgii Onkologicznej, Transplantacyjnej i Ogélnej na Wydziale Lekarskim
Gdanskiego Uniwersytetu Medycznego, uczestniczac w projektach badawczych zwiazanych z
analiza materiatu genetycznego oraz opracowaniem metod iloSciowego oznaczania DNA.

Ocena dorobku naukometrycznego
Dorobek publikacyjny dr Magdy Rybickiej-Misiejko jest znaczacy i obejmuje prace

opublikowane w miedzynarodowych czasopismach z zakresu wirusologii, biologii
molekularnej oraz diagnostyki medyczne;j.
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Zgodnie z danymi przedstawionymi we wniosku habilitacyjnym oraz w wykazie osiggnieé
naukowych (stan na dzien 8 wrzesnia 2025 r.), taczny wspotezynnik Impact Factor publikacji
Kandydatki wynosi 103,279, suma punktéw wedtug wykazu Ministerstwa Edukacji i Nauki
2375, liczba cytowan wedtug bazy Web of Science wynosi 302 (w tym 288 bez autocytowan),
natomiast indeks Hirscha (h-index) wynosi 9.

Cykl publikacji stanowigcy podstawe postgpowania habilitacyjnego obejmuje osiem artykutéw
opublikowanych w latach 2016-2023 w czasopismach o zasiegu miedzynarodowym. Laczny
Impact Factor tych prac wynosi 34,433, natomiast ich taczna punktacja, wedtug wykazu MEiN,
wynosi 665 punktow (wedtug aktualnej punktacji okoto 830 punktow).

Pozostate publikacje, powstate po uzyskaniu stopnia doktora, osiggaja taczny Impact Factor
32,618, co potwierdza systematyczng aktywnos¢ publikacyjng Habilitantki w okresie po
doktoracie.

Przedstawione wskazniki bibliometryczne nalezy uzna¢ za odpowiednie dla etapu kariery
naukowej Kandydatki oraz charakteru dyscypliny biotechnologia, a takze potwierdzajace
rozpoznawalnos¢ jej dorobku w migdzynarodowym obiegu naukowym. W polaczeniu z
przedstawionym cyklem publikacji stanowia one adekwatng podstawe do ubiegania sie o
nadanie stopnia doktora habilitowanego. Analiza dorobku naukowego Habilitantki oraz
dynamiki jego rozwoju wskazuje jednoczesnie na wyrazny wzrost aktywnosci naukowej po
uzyskaniu stopnia doktora, a takze na konsekwentne publikowanie wynikéw badan w uznanych
czasopismach o zasiggu migdzynarodowym, z zakresu wirusologii i biologii molekularne;j.

Ocena osiagni¢cia naukowego bedacego przedmiotem postepowania habilitacyjnego

Osiggnigciem naukowym przedstawionym w postepowaniu habilitacyjnym jest cykl o$miu
powigzanych tematycznie publikacji po§wieconych identyfikacji czynnikéw wirusowych oraz
genetycznych uwarunkowan gospodarza w kontekscie przebiegu i leczenia przewleklego
zakazenia wirusem zapalenia watroby typu B (HBV). Prace te zostaly opublikowane w latach
2016-2023 w migdzynarodowych czasopismach naukowych i zostaly oméwione w sposéb
uporzadkowany w zataczonym autoreferacie.

Cykl obejmuje zaréwno prace eksperymentalne (6 publikacji), jak i publikacje przegladowe
syntetyzujgce aktualny stan wiedzy dotyczacy zmiennoéci genetycznej HBV oraz jej znaczenia
dla przebiegu zakazenia i skutecznosci terapii przeciwwirusowej. Tematyka prac jest spojna i
koncentruje si¢ wokot identyfikacji biomarkeréw prognostycznych oraz czynnikéw
wplywajacych na progresj¢ choroby watroby u pacjentéw zakazonych HBV.

Przedstawione badania obejmuja dwa komplementarne obszary: analize zmiennosci
genetycznej wirusa HBV oraz identyfikacje czynnikéw genetycznych gospodarza
wplywajacych na przebieg zakazenia. W szczeg6lnosci analizowano znaczenie polimorfizméw
w genach zwigzanych z odpowiedzig immunologiczng oraz procesami naprawy DNA dla
progresji choroby watroby. Waznym elementem badan byla takze analiza r6znic pomiedzy
formami genomu wirusa — zrelaksowana formag DNA (r¢DNA) oraz kowalencyjnie
zamknigtym kolistym DNA (cccDNA) — ktore odgrywaja istotng role w utrzymywaniu sie
zakazenia HBV.
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Na podkreslenie zastuguje znaczacy udziat Habilitantki w przygotowaniu publikacji
wchodzacych w sktad cyklu. W siedmiu z o$miu prac wystepuje ona jako pierwszy autor, co
Jednoznacznie wskazuje na jej wiodgca rolg w realizacji badan. Z przedstawionej dokumentacji
oraz oswiadczen wspotautorow wynika, ze jej wkiad obejmowat m.in. opracowanie koncepcji
badan, planowanie eksperymentéw, analize danych oraz przygotowanie manuskryptow.
Wskazuje to, ze udziat Kandydatki w powstaniu publikacji byt istotny, a w wiekszosci prac —
dominujacy.

Cykl publikacji przedstawiony przez dr Magde Rybicka-Misiejko koncentruje si¢ na
identyfikacji czynnikéw wirusowych oraz genetycznych uwarunkowan gospodarza
wplywajacych na przebieg przewleklego zakazenia wirusem zapalenia watroby typu B (HBV)
oraz skuteczno$¢ terapii przeciwwirusowej. Prace te obejmuja zaréwno badania podstawowe
dotyczace biologii molekularnej wirusa, jak i analizy translacyjne integrujace dane genetyczne
gospodarza z parametrami klinicznymi pacjentow.

Pierwsza publikacja cyklu (,,Current molecular methods for the detection of hepatitis B
virus quasispecies”, Reviews in Medical Virology, 2016) ma charakter przegladowy i stanowi
syntetyczne opracowanie metod molekularnych stosowanych do analizy zmiennos$ci
genetyczne] HBV. W pracy oméwiono zaréwno klasyczne techniki identyfikacji wariantéw
wirusa, jak i nowoczesne technologie wysokoprzepustowe, w tym spektrometrie mas MALDI-
TOF, analiz¢ HRM oraz sekwencjonowanie nowej generacji. Szczegélng uwage poswiecono
mozliwosci wykrywania tzw. wariantow mniejszosciowych, ktore moga odgrywaé istotna role
W rozwoju opornosci na leczenie przeciwwirusowe. Artykut stanowi wazne wprowadzenie
metodologiczne do dalszych badan eksperymentalnych przedstawionych w cyklu.

Druga publikacja (,,Differences in sequences between HBV-relaxed circular DNA and
covalently closed circular DNA”, Emerging Microbes & Infections, 2017) dotyczy
poréwnania dwéch form genomu wirusa HBV: zrelaksowanej formy kolistej DNA (rcDNA)
oraz kowalencyjnie zamknietej kolistej formy DNA (cccDNA), ktéra stanowi trwaty rezerwuar
wirusa w hepatocytach. Autorka opracowala metode selektywnej analizy cccDNA z
wykorzystaniem trawienia egzonukleaza T5, co umozliwilo eliminacje rcDNA i zwiekszenie
swoistosci detekcji tej formy genomu wirusa w materiale klinicznym. Uzyskane wyniki
wykazaly, ze sekwencje rcDNA i cccDNA moga réznié si¢ miedzy soba, a ponadto ze w
cccDNA moga by¢ obecne mutacje niewykrywalne w analizie wirusowego DNA w surowicy.
Wyniki te wskazujg, ze cccDNA moze stanowi¢ rezerwuar wariantow wirusa, w tym wariantow
opornych na leczenie, co ma istotne znaczenie dla monitorowania terapii przeciwwirusowe;.

Kolejna praca (,,Host genetic background affects the course of infection and treatment
response in patients with chronic hepatitis B”, Journal of Clinical Virology, 2019) dotyczy
roli polimorfizméw genetycznych gospodarza w przebiegu zakazenia HBV. W przedstawionej
publikacji dokonano analizy zmienno$ci w genach kodujacych biatka uczestniczace w cyklu
replikacyjnym wirusa oraz regulacji funkcji hepatocytéw, m.in. NTCP, FXRa, HNFI1A,
HNF4A i TDP2. Badania przeprowadzono na kohorcie 136 pacjentow z przewleklym WZW
typu B leczonych réznymi schematami terapeutycznymi. Uzyskane wyniki wskazuja, ze
okreslone warianty genetyczne moga wptywaé na przebieg choroby oraz skuteczno$¢ leczenia
przeciwwirusowego. Wyniki sugeruja, ze genetyczne uwarunkowania gospodarza moga
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modulowa¢ odpowiedZ na terapi¢ interferonem oraz analogami nukleozydow. Praca stanowi
przyklad badan translacyjnych integrujacych dane genetyczne z informacjami klinicznymi.
Zastosowane metody analityczne obejmowaty m.in. genotypowanie SNP z wykorzystaniem
spektrometrii mas MALDI-TOF. Wyniki wskazujg na mozliwo$é wykorzystania markerow
genetycznych w prognozowaniu odpowiedzi na leczenie. Jednoczesnie autorka podkresla
konieczno$¢ dalszych badan potwierdzajacych funkcjonalne znaczenie wykrytych wariantow.

W publikacji czwartej (,, TNF-a polymorphisms affect persistence and progression of HBV
infection”, Molecular Genetics & Genomic Medicine, 2019) analizowano znaczenie
polimorfizméw genu TNF-a dla przebiegu przewleklego zakazenia HBV. Wykazano zwigzek
wybranych wariantéw (takich jak 031TT oraz 857CC) w regionie promotora tego genu z
podatnoscig na przewlekte zakazenie oraz z nasileniem procesu zapalnego w watrobie. Wyniki
te wskazuja na istotng role czynnikow genetycznych regulujacych odpowiedz immunologiczna
gospodarza w patogenezie zakazenia HBV. Zastosowane podejscie badawcze laczy analize
genetyczng z oceng parametrow klinicznych pacjentéw. Warto podkresli¢, ze badanie opiera
si¢ na dobrze scharakteryzowanej populacji pacjentéw. Jednocze$nie konieczne sa dalsze
badania funkcjonalne pozwalajace na wyjasnienie mechanizméw  biologicznych
obserwowanych zaleznosci.

Kolejna publikacja (,,Genetic variation in IL-10 influences the progression of hepatitis B
infection”, Journal of Infectious Diseases, 2019) dotyczy analizy polimorfizméw w genie IL-
10, w przebiegu przewleklego zakazenia HBV. Interleukina 10 hamuje odpowiedz
immunologiczng i ogranicza produkcje cytokin prozapalnych. W kontekscie zakazenia HBV
moze to prowadzi¢ do zmniejszenia uszkodzen watroby, ale jednoczesnie sprzyjaé
utrzymywaniu si¢ wirusa w organizmie. W badaniu przeanalizowano duza kohorte 857
pacjentow z przewlektym WZW typu B oraz 48 0s6b z funkcjonalnym wyleczeniem zakazenia.
Dodatkowo wykorzystano grupe kontrolng obejmujacg 100 zdrowych dawcoéw krwi. Material
badawczy pochodzit zaréwno z osrodkéw w Polsce, jak i z Francji, co wskazuje na wysoce
efektywna wspolprace miedzynarodows. Wyniki badan sugeruja, ze okres$lone warianty
genetyczne IL-10 mogg wptywa¢ na ryzyko progresji choroby. Autorka wskazuje takze na
potencjalne znaczenie tych polimorfizméw jako markeréw prognostycznych. Praca wnosi
istotny wktad w badania nad rola regulacji immunologicznej w przebiegu zakazenia HBV.

W pracy opublikowanej w czasopismie Cancers (,Liver Cirrhosis in Chronic Hepatitis B
Patients Is Associated with Genetic Variations in DNA Repair Pathway Genes”, 2020)
analizowano rol¢ polimorfizméw genéw uczestniczacych w naprawie DNA w rozwoju
marsko$ci watroby u pacjentéw zakazonych HBV. W badaniu wykazano, ze okreslone warianty
genow, takich jak XRCC1, XRCC4, ERCC2, ERCC5, RAD52, MRE11 oraz NBN, moga
wptywac na ryzyko progresji wloknienia i rozwdj marskosci watroby. Wyniki te wskazuja na
znaczenie procesOw naprawy DNA w patogenezie przewleklych choréb watroby oraz w
progresji uszkodzen watrobowych u pacjentéw zakazonych HBV.

Publikacja przegladowa, druga w cyklu prezentowanego osiggniecia, (,,Recent Advances in
Understanding, Diagnosing, and Treating Hepatitis B Virus Infection”, Microorganisms,
2020) stanowi syntetyczne podsumowanie aktualnego stanu wiedzy dotyczacego biologii
wirusa HBV, diagnostyki zakazenia oraz wspotczesnych strategii terapeutycznych. W artykule
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omoéwiono m.in. nowe biomarkery zakazenia, takie jak HBV RNA czy HBcrAg, a takze
rozwijane strategie terapeutyczne ukierunkowane na eliminacje cccDNA. Publikacja ta
integruje wyniki badan dotyczacych czynnikéw wirusowych i genetycznych gospodarza,
wpisujac sie w gldwna tematyke cyklu.

Ostatnia publikacja (,,Polymorphisms within DIO2 and GADD45A genes increase the risk
of liver disease progression in chronic hepatitis B carriers”, Scientific Reports, 2023)
rozszerza zakres badan o analize genéw zwiazanych z regulacja odpowiedzi komérkowej na
stres oraz metabolizmem hepatocytow. W pracy wykazano, ze polimorfizmy w genach DIO2,
GADDA45A oraz PPARG moga wptywaé na ryzyko progresji wloknienia watroby i rozwoju
marskosci u pacjentéw z przewleklym zakazeniem HBV. Wyniki te wskazuja na ztozony
charakter interakcji pomiedzy czynnikami genetycznymi gospodarza a przebiegiem choréb
watroby.

Omoéwione powyzej publikacje tworza spdjny tematycznie cykl prac, ktéry umozliwia
syntetyczng oceng wartosci naukowej przedstawionego osiagniecia habilitacyjnego. Na
szczegllne podkreslenie zastuguje kompleksowe podejscie badawcze autorki, taczace analize
zmiennosci genetycznej wirusa z badaniem czynnikéw genetycznych gospodarza oraz ich
powigzaniem z danymi klinicznymi pacjentow. Takie ujecie problemu pozwala na pelniejsze
zrozumienie mechanizméw determinujgcych utrzymywanie si¢ zakazenia, progresje choroby
watroby oraz zr6znicowang odpowiedZ pacjentow na leczenie przeciwwirusowe.

Istotnym osiggnigciem przedstawionych badan jest opracowanie czulej metody analizy
kowalencyjnie zamknietej kolistej formy DNA wirusa HBV (cccDNA), ktéra umozliwila
wykrycie i poréwnanie réznic sekwencyjnych pomiedzy formami rcDNA i cccDNA oraz ocene
ich znaczenia w przebiegu choroby i skutecznosci terapii przeciwwirusowej. Rownolegle
przeprowadzone analizy genetycznych uwarunkowan gospodarza pozwolity na identyfikacje
szeregu polimorfizméw pojedynczych nukleotydéw w genach zwigzanych z cyklem zyciowym
wirusa i funkcjonowaniem hepatocytéw (m.in. TDP2, NTCP, HNF1A, HNF4A), ktére moga
wplywac na przebieg kliniczny zakazenia HBV.

Waznym nurtem badan byta réwniez analiza genow regulujacych odpowiedZ immunologiczna
oraz procesy naprawy DNA. Wykazano m.in. znaczenie polimorfizméw TNF-a i IL-10 dla
utrzymywania si¢ zakazenia oraz odpowiedzi na leczenie przeciwwirusowe, a takze zwigzek
wariantOw genéw uczestniczacych w mechanizmach naprawy DNA (m.in. ERCC2, XRCC1,
NBN) z ryzykiem progresji wloknienia i rozwoju marskosci watroby. Uzyskane wyniki
pozwolily na wskazanie potencjalnych biomarkerdw ryzyka progresji choroby oraz markerow
predykcyjnych odpowiedzi na terapie.

W mojej ocenie przedstawione osiagnigcie naukowe $wiadczy o dojrzalosci badawczej
Habilitantki oraz o jej wysokich kompetencjach, w zakresie prowadzenia badan, w obszarze
wirusologii molekularnej i biotechnologii medycznej. Cato$¢ zaprezentowanego cyklu
publikacji stanowi wartosciowy wklad w rozwdj badan nad molekularnymi uwarunkowaniami
przewleklego zakazenia HBV oraz nad identyfikacja czynnikéw wplywajgcych na przebieg
choroby i skutecznos¢ terapii. W konsekwencji przedstawiony cykl prac spetnia wymagania
stawiane osiggni¢ciu naukowemu w postepowaniu habilitacyjnym.
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Ocena pozostalego dorobku naukowego

Poza publikacjami wchodzacymi w sktad osiagniecia habilitacyjnego dr Magda Rybicka-
Misiejko posiada dodatkowy dorobek naukowy obejmujgcy prace opublikowane po uzyskaniu
stopnia doktora, ktére nie zostaty wiaczone do cyklu stanowigcego podstawe postepowania
habilitacyjnego. Zgodnie z informacjami przedstawionymi w autoreferacie dorobek ten
obejmuje 7 oryginalnych prac do$wiadczalnych, opublikowanych w latach 2021-2025, o
tacznym wspotczynniku Impact Factor wynoszacym 32,618.

Tematyka tych publikacji pozostaje w duzej mierze zwigzana z zainteresowaniami badawczymi
Habilitantki i koncentruje si¢ na zastosowaniu nowoczesnych metod biologii molekularnej w
diagnostyce choréb zakaznych oraz identyfikacji markeréw prognostycznych w przebiegu
infekcji wirusowych. W szczegélnodci czgsé prac dotyczy wykorzystania spektrometrii mas
typu MALDI-TOF w analizie materialu genetycznego patogendw oraz w badaniach nad
zmiennoscig genetyczng gospodarza.

Na uwage zastuguje publikacja dotyczaca poréwnania skutecznosci diagnostycznej
spektrometrii mas MALDI-TOF z metoda RT-PCR w wykrywaniu RNA wirusa SARS-CoV-
2, w ktorej Habilitantka pehita role autora korespondencyjnego i miata wiodacy udziat w
projektowaniu badan, analizie danych oraz przygotowaniu manuskryptu. Wyniki
przedstawione w tej pracy wskazuja na wysoka czutos¢ tej technologii w diagnostyce zakazen
wirusowych oraz podkreslaja jej potencjalne zastosowanie w analizie mutacji w genomie
wirusa.

Kolejna grupa publikacji dotyczy badan nad czynnikami prognostycznymi w przewlektych
zakazeniach wirusowych, w szczeg6lnosci zakazeniu wirusem zapalenia watroby typu C. W
pracach tych analizowano m.in. znaczenie polimorfizméw genetycznych zwigzanych z
metabolizmem Zelaza dla przebiegu choroby watroby oraz role resztkowego RNA wirusa HCV
w komorkach jednojadrzastych krwi obwodowej jako potencjalnego czynnika prognostycznego
dhugoterminowych wynikow leczenia. Badania te wskazuja na znaczenie integracji danych
molekularnych i klinicznych w ocenie ryzyka progresji choroby oraz w monitorowaniu
pacjentow po terapii przeciwwirusowe;j.

Istotnym elementem aktywno$ci naukowej Habilitantki jest takze udzial w badaniach
dotyczgcych nowych strategii terapeutycznych. W ramach wsp6tpracy naukowej z zespotem z
Uniwersytetu Marii Curie-Sklodowskiej w Lublinie uczestniczyla ona w badaniach nad
wiasciwosciami przeciwnowotworowymi kompleksu biatkowo-polisacharydowego Venetin-1
wyizolowanego z ptynu celomatycznego dzdzownicy. W badaniach tych wykazano jego
dziatanie wobec komoérek niedrobnokomorkowego raka ptuca zarowno w modelach in vitro,
jak 1 in vivo. Ponadto Habilitantka brata udzial w badaniach dotyczacych wiasciwosci
neuroprotekcyjnych kwasu oleanolowego oraz w pracach dotyczacych zastosowania
przeciwcial IgY jako potencjalnej alternatywy dla antybiotykow w zwalczaniu patogendw
odzwierzecych.

Nalezy réwniez podkresli¢ aktywnos$¢ Habilitantki w realizacji projektéw badawczych.
Kierowata ona projektem finansowanym przez Narodowe Centrum Nauki w programie
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PRELUDIUM, a takze uczestniczyla jako wykonawca w projektach krajowych i
mig¢dzynarodowych, w tym w projekcie INFECT-ERA oraz projekcie MOBI4HEALTH
finansowanym ze S$rodkéw 7. Programu Ramowego Unii Europejskiej. Wspolpraca
migdzynarodowa prowadzona byta m.in. z zespolem prof. Thomasa Baumerta z INSERM w
Strasburgu, co umozliwito wykorzystanie materiatu klinicznego zgromadzonego w ramach
projektu HEPATHER i przyczynilo si¢ do powstania kilku publikacji wchodzacych w sklad
osiagnigcia habilitacyjnego.

Istotnym elementem aktywnosci naukowej Habilitantki byt rowniez staz naukowy odbyty w
Uniwersyteckim Centrum Medycznym we Fryburgu Bryzgowijskim, w zespole prof. Michaela
Nassala, zrealizowany dzigki stypendium Narodowego Centrum Nauki, w programie
ETIUDA2. Staz ten umozliwil Habilitantce poglebienie kompetencji w zakresie biologii
molekularnej wirusa HBV oraz przyczynit sie do rozwoju badan nad mechanizmami
powstawania formy cccDNA wirusa.

Na uwage zashuguja rowniez liczne wyrdéznienia i stypendia naukowe uzyskane przez
Habilitantke na réznych etapach kariery naukowej. W okresie studiéw doktoranckich dr Magda
Rybicka-Misiejko byla wielokrotnie laureatka stypendiéw dla najlepszych doktorantéw
Uniwersytetu Gdanskiego oraz stypendium pro-jakosciowego przyznawanego za osiggniecia
naukowe. Otrzymala takze stypendium Marszatka Wojewodztwa Pomorskiego ,,Innodoktorant
V” oraz prestizowe stypendium Narodowego Centrum Nauki ETIUDA 2, ktére umozliwilo jej
realizacjg zagranicznego stazu naukowego. Na podkreslenie zastuguje réwniez przyznane przez
European Association for the Study of the Liver (EASL) stypendium dla mlodych badaczy,
umozliwiajace udzial w miedzynarodowej szkole hepatologii po$wigconej molekularnej
biologii 1 patogenezie wiruséw zapalenia watroby. Habilitantka byta ponadto wielokrotnie
nagradzana zespolowg Nagroda Rektora Uniwersytetu Gdanskiego za osiggniecia naukowe (I
stopnia w latach 2021, 2023 i 2024 oraz II stopnia w latach 2022 i 2025). Jej aktywnosé
naukowa zostata takze wyrézniona nagrodami za prezentacje plakatowe na miedzynarodowych
konferencjach naukowych, poswigconych chorobom watroby. Wyréznienia te potwierdzaja
wysokg ocene prowadzonych przez nig badan w srodowisku naukowym.

Podsumowujac, pozostaly dorobek naukowy dr Magdy Rybickiej-Misiejko nalezy ocenié
pozytywnie. Charakteryzuje si¢ on zréznicowana tematyka badawcza, wykorzystaniem
nowoczesnych metod biologii molekularnej oraz wspélpraca z zespotami badawczymi z innych
osrodkow naukowych, w kraju i za granica. Dorobek ten stanowi warto$ciowe uzupekienie
osiggniecia habilitacyjnego i1 potwierdza aktywno$¢ naukowsa Kandydatki w obszarze
wirusologii molekularnej oraz diagnostyki genetycznej.

Ocena dzialalno$ci dydaktycznej, organizacyjnej i popularyzujacej

Dr Magda Rybicka-Misiejko prowadzi aktywnag dziatalno$¢ dydaktyczng w ramach
Miedzyuczelnianego Wydzialu Biotechnologii UG i GUMed. Od 2021 roku, po zatrudnieniu
na stanowisku adiunkta w Zakladzie Fotobiologii i Diagnostyki Molekularnej, petni funkcje
koordynatora obowiazkowego przedmiotu Diagnostyka molekularna, realizowanego na
studiach drugiego stopnia kierunku biotechnologia. W ramach tego przedmiotu prowadzi
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zarowno wyklady w jezyku angielskim, jak i zajecia praktyczne w jezyku polskim i angielskim
oraz odpowiada za przygotowanie i aktualizacje materiatéw dydaktycznych.

Habilitantka prowadzi réwniez wyktady z przedmiotu Podstawy diagnostyki laboratoryjnej dla
studentow studiéw pierwszego stopnia, na kierunku biotechnologia. Warto takze podkresli¢ jej
udzial w tworzeniu programu dydaktycznego nowego kierunku Marine Biotechnology,
realizowanego wspdlnie przez Wydzial Oceanografii i Geografii Uniwersytetu Gdanskiego
oraz Miedzyuczelniany Wydzial Biotechnologii UG i GUMed. W ramach tego kierunku
prowadzi zajecia z przedmiotu Pathology and molecular diagnostics of aquatic organisms.

Istotnym elementem dziatalnosci dydaktycznej dr Magdy Rybickiej-Misiejko jest rowniez
udzial w ksztalceniu miodych kadr naukowych. Habilitantka petni funkcje promotora
pomocniczego w przewodzie doktorskim dotyczacym badaf nad zakazeniami Campylobacter
Jejuni. Ponadto byla promotorem licznych prac dyplomowych studentéw kierunku
biotechnologia — zaréwno na poziomie studiéw magisterskich (7 prac), jak i licencjackich (9
prac). Uczestniczyla réwniez w recenzowaniu prac dyplomowych. Tego typu aktywnosé
Swiadezy o jej zaangazowaniu w proces ksztalcenia studentéw oraz rozwijanie kompetencji
badawczych mtodych naukowcow.

Aktywnos¢ organizacyjna Kandydatki obejmuje m.in. udzial w organizacji warsztatow i
szkolen naukowych dotyczacych zastosowania spektrometrii mas w analizie DNA oraz
prowadzenie specjalistycznych szkolen dla studentéw i pracownikéw naukowych. Habilitantka
uczestniczyta réwniez w dziataniach popularyzujacych nauke, w tym w organizacji zajedl
naukowych dla uczniéw szkot podstawowych, przyczyniajac sie do upowszechniania wiedzy z
zakresu biologii molekularnej i biotechnologii.

Na uwagg zastuguje takze aktywnos¢ Habilitantki jako recenzenta manuskryptow naukowych.
Do tej pory recenzowata ona okolo 30 prac naukowych zgloszonych do czasopism
mi¢dzynarodowych, takich jak Scientific Reports, BMC Infectious Diseases czy Discover
Oncology. Aktywno$¢ ta $wiadezy o jej rozpoznawalnosci w rodowisku naukowym oraz o
zaufaniu redakcji czasopism do jej kompetencji eksperckich.

Podsumowujac, dziatalnos¢ dydaktyczna i organizacyjng dr Magdy Rybickiej-Misiejko nalezy
oceni¢ pozytywnie. Habilitantka aktywnie uczestniczy w procesie ksztalcenia studentow,
angazuje si¢ w opiek¢ nad pracami dyplomowymi oraz w dziatania organizacyjne i
popularyzujgce nauke. Jej dziatalno$¢ dydaktyczna pozostaje spéjna z profilem prowadzonych
badan naukowych, co sprzyja przekazywaniu studentom aktualnej wiedzy z zakresu biologii
molekularnej i diagnostyki molekularne;j.
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Whiosek koncowy

Analiza przedstawionej dokumentacji habilitacyjnej, obejmujgcej cykl publikacji stanowiacych
osiggniecie naukowe, pozostaty dorobek publikacyjny oraz aktywno$é badawcza, dydaktyczna
1 organizacyjng dr Magdy Rybickiej-Misiejko pozwala stwierdzié, ze jej dziatalno$é¢ naukowa
cechuje si¢ spdjnoscia tematyczng oraz konsekwentnym rozwojem zainteresowan badawczych
w obszarze wirusologii molekularnej i diagnostyki genetyczne;j.

Badania prowadzone przez Kandydatke wpisuja sie w aktualne kierunki rozwoju wspotczesnej
biologii medycznej, w szczegdlnosci w obszarze badaf translacyjnych oraz medycyny
spersonalizowanej. Uzyskane wyniki wskazuja na bardzo dobrg znajomo$é nowoczesnych
metod biologii molekularnej oraz umiejgtnosé ich tworczego wykorzystania w rozwigzywaniu
istotnych probleméw badawczych.

W mojej ocenie przedstawiony dorobek $wiadczy o dojrzatosci naukowej Habilitantki, jej
samodzielno$ci badawczej oraz zdolnosci do prowadzenia badah o znaczeniu poznawczym i
potencjalnym znaczeniu aplikacyjnym. Na podkreslenie zastuguje rowniez aktywno$é
dydaktyczna i organizacyjna Kandydatki oraz jej zaangazowanie w ksztalcenie mtodych kadr
naukowych.

Stosownie do art. 221 ust. 8 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i
nauce stwierdzam, ze osiggnigcia naukowe dr Magdy Rybickiej-Misiejko, przedtozone w
formie dokumentacji wniosku habilitacyjnego, odpowiadaja wymaganiom okreslonym w art.
219 ust. 1 pkt 2 tejze ustawy.

W oparciu o ocen¢ dorobku naukowego, w tym osiagniecia stanowigcego podstawe
postepowania habilitacyjnego zatytutowanego ,,Identyfikacja czynnikéw wirusowych oraz
genetycznych uwarunkowan gospodarza w kontekscie przebiegu i leczenia przewleklego
wirusowego zapalenia watroby typu B”, a takze o przedstawione informacje dotyczace
dziatalno$ci dydaktycznej i organizacyjnej stwierdzam, ze dokumenty przedstawione do
recenzji spetniajg ustawowe wymogi stawiane kandydatom ubiegajacym si¢ o nadanie stopnia
doktora habilitowanego.

W zwigzku z powyzszym wnosz¢ do Rady Dyscypliny Biotechnologia Uniwersytetu
Gdanskiego o dopuszczenie Pani dr Magdy Rybickiej-Misiejko do dalszych etapéw
postepowania habilitacyjnego oraz popieram wniosek Habilitantki o nadanie stopnia doktora
habilitowanego w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych w dyscyplinie biotechnologia.

g Bw’femd@
Dr b Joanna Cymerys-Bulenda, prof. uczelni
Szkota Glowna Gospodarstwa Wiejskiego
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